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Perché ?
Specie endemiche: particolare valore biogeografico. EU Biodiversity & Forest strategies

2030: focus sulle piante «rare e minacciate».

Quali saranno gli effetti dei cambiamenti climatici globali e i disturbi forestali in atto ?

Necessità di maggiori conoscenze e azioni di monitoraggio.
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Punto di partenza: Raccolta dati e costruzione DB

• TAXONOMY: Taxon, Family, Order, APG IV clade, Typus, subspecies,

microspecies, doubtful taxon, Euro+MedPlantbase status,

Taxonomic distinctness

• RANGE: IT regional distribution, sector, altitudinal range.

• ECOLOGY: Main associated tree species, Main reference syntaxa, Habitat 

EUNIS 2021 , Habitat Natura2000, Heinken forest guild, soil type

(preferred); Ellenberg values; Ancient Forest Species (yes/no)…. 

• BIOLOGY: Life-form, chromosome number, 2n, ploidy level, breeding systems, 

pollination,  fruit/seed type, dispersal syndrome, functional traits 

• CONSERVATION: IUCN category, Threats

Gymnospermium scipetarum subsp. eddae

Rosati, Farris, Fascetti & Selvi (Berberidaceae)
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 134 taxa (96 specie, 38 subspecies). 40 famiglie 

 1 Gymnosperm, 8 monocots, 31 dicots. 

 Tutti i principali clades di APG IV rappresentati

 Arboree, arbustive, erbacee perenni (G,H)
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Epipactis

Hieracium

Microspecie e Macrospecie; Neo- e Paleoendemismi (generi mono- e oligotipici)



Distribuzione, gradienti e centri di diversità 60%:  esclusive di 1 regione

3.8%: in almeno 10 regioni
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Natura2000 Habitat code

59%: esclusive di interno forestale (guild 1.1)

41%: interno + margini/gaps (guild 1.2)

 Syntaxa e Habitats

Syntaxon (Order)

Altitudinal range



Conservation status 

24% CR + EN + VU
39% LC
24% DD
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Digitalizzazione e georeferenziazione dei reperti 

d’erbario (FI, FIAF). 

Ricerca e georeferenziazione di popolazioni naturali, 

caratterizzazione ecologica e dell’habitat.

Raccolta campioni di taxa poco noti per collezioni 

d’erbario.

Analisi diversità e struttura genetica popolazionale.

Analisi tratti funzionali.

 Implementazione del db e ulteriori azioni
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 Tratti funzionali e strategie ecologiche 

Leaf traits: LA, SLA,  LDMC, LMA,  LNC

Analisi variabilità dei traits fra endemiche (interspecific)

Analisi ITV (Intraspecific trait variation) in taxa selezionati
e relative sister species wide-ranging

- Leaf traits
- Floral traits
- Below-ground traits (radici, budbank)



Leaf traits: ampia variabilità interspecifica (resource use strategies) 
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27 endemiche analizzate + 

10 sisters
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resource acquisitionresource conservation
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Grime Strategies

Ruderal

Trait correlogram



Divergenza endemica vs sister non endemica
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Ruderal

A. calabrum A. purpuro-caeruleum

conservation acquisition

C

RS
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Aggiornamenti in arrivo 

prossimamente…GRAZIE ! 


